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Laburpena Proiektu honen helburu orokorra biologia molekularreko hainbat teknika ikertzea eta hobetzea da, 
bereziki esnekietan eragina duten mikroorganismoak identifikatu eta aztertzeko teknika genomikoak. 
Alde batetik, metagenomikako analisi protokoloak garatu eta optimizatuko da, bereizten zailak diren 
espezieak identifikatzeko. Bestalde, interesgarriak izan daitezkeen mikroorganismoen genoma 
osoaren analisia (WGS) egiteko protokoloak garatu eta optimizatu nahi dira, mikroorganismo hauek 
dituzten geneak ezagutzeko eta prozesu ezberdinetan parte hartzeko duten gaitasuna aztertzeko. 
Guzti honen bitartez, hartzidura-prozesuekin lotutako eta elikagaien teknologian garrantzia duten 
mikroorganismoei buruzko ezagutza eskuratzeko. 

Eginbeharrak 

 

DNA esne-matrizeetatik erauzteko protokoloa optimizatzea. 

16S eta ITS eremuen analisi metagenomikorako protokoloak optimizatzea. 

Silva, GreenGenes, DAIRYdb eta UNITE datu-baseak hobetzea, sekuentzien identifikazio taxonomiko 
zehatza lortzeko. 

Anplifikazio-eremu ezberdinak aztertzea, antzekoak diren baina hartzitze-prozesuetan funtzio 
desberdinak dituzten mikroorganismo-espezieen arteko desberdintasunak agerian uzteko. 

Analisi metagenomikoetan hautatutako DNA eremu berriak inplementatzea eta horien 
eraginkortasuna ebaluatzea. 

Mikroorganismoetan, genoma osoa (WGS) aztertzeko protokoloa optimizatzea. 
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