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La fiebre Q es una importante enfermedad zoondtica causada por la bacteria
Coxiella burnetii. Los signos clinicos en humanos varian desde sintomas similares a
los de la gripe hasta infecciones persistentes y potencialmente mortales. Los
rumiantes, y en particular las ovejas y las cabras, son la principal fuente de
infecciones humanas, aunque C. burnetii puede infectar a una amplia gama de otros
animales, incluidos los animales salvajes. En los rumiantes, C. burnetii puede causar
abortos, mortinatos y crias débiles, principalmente en pequefios rumiantes, aunque,
si los animales no estan gestantes, la infeccion cursa de forma asintomatica.

Los conocimientos actuales sobre hasta qué punto la manifestacion de la fiebre Q
depende del genotipo de C. burnetii son limitados. El uso de diferentes metodologias,
algunas de ellas no estandarizadas, hace que la tipificacion actual proporcione poca
informacion. La secuenciacion del genoma completo ofrece una prometedora
alternativa, ya que es mas fécil de estandarizar y proporciona informacién mas
exhaustiva. En la actualidad, sélo se han publicado unas pocas secuencias del genoma
completo de Coxiellaceae, la mayoria de las cuales se limitan a antiguos aislados de
laboratorio. Esto se debe a que el aislamiento de este patdgeno a partir de muestras
de campo es a menudo complicado. Por todo ello, en este proyecto se desarrollaran e
implementaran técnicas novedosas que permitan una mejor caracterizacion de este
importante patdgeno.

El candidato seleccionado se incorporard a un grupo multidisciplinar integrado por
expertos en bacteriologia, diagndstico, vigilancia epidemioldgica, y gendmica de C.
burnetii de seis paises europeos. El proyecto tiene entre sus objetivos crear un
biobanco con el mayor nimero posible de muestras positivas a C. burnetii procedentes
de diferentes especies de hospedadores. Para ello, se mejoraran los métodos de
aislamiento de C. burnetii a partir de distintos tipos de muestras, tanto en cultivo
celular como en medio axénico. Para la secuenciacién del genoma completo de las
cepas aisladas durante el proyecto y de otras cepas ya disponibles en las colecciones
de los distintos socios, se combinaran técnicas de secuenciacién masiva de lecturas
cortas y largas. Ademas, se desarrollaran métodos de secuenciacién directa sobre
muestras clinicas. En base al analisis de los genomas se seleccionaran cepas de interés
para su caracterizaran fenotipica. La combinacion de datos genotipicos y fenotipicos
permitira la identificacion de determinantes moleculares del rango de hospedadores
y la virulencia. Los resultados obtenidos en el proyecto se traducirdn en
recomendaciones para optimizar la vigilancia molecular de C. burnetii en Europa.
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