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Mycobacterium avium subsp. paratuberculosis (MAP) y Mycobacterium bovis (Mb)
causan la paratuberculosis (PTB) y la tuberculosis bovinas (Tb), respectivamente.
Ambas enfermedades tienen importantes implicaciones econémicas y en la salud y
bienestar animal. El conocimiento de los mecanismos y de las regiones genéticas
asociadas a la resiliencia a ambas enfermedades es muy limitado. Asi mismo, el
desarrollo de nuevas herramientas de deteccién de animales asintomaticos capaces
de resistir infecciones y/o de tolerar enfermedades sin que su salud y produccién se
vea comprometida es muy necesario. En el presente proyecto, se abordaran
tecnologias innovadoras, gendmica y transcriptomica, para la identificacion de
biomarcadores bovinos y marcadores genéticos con los que sentar las bases para el
desarrollo de nuevos métodos que permitan identificar animales resilientes. Los
biomarcadores y los marcadores genéticos identificadas en el proyecto seran
validados en animales infectados con MAP en condiciones naturales y en modelos de
infeccién de macréfagos en condiciones in vitro. En este contexto, uno de los mayores
retos que ha presentado la implementacién de las evaluaciones genéticas de
caracteres de salud ha sido la dificultad para conseguir medidas fenotipicas de un
numero suficiente de animales de manera precisa, repetitiva y comparable entre
laboratorios y paises. En el presente proyecto se estandarizara un protocolo para la
medida del crecimiento de MAP en macrdéfagos con potencial para ser implementado
en los planes de seleccion genética. Es esperable que los animales capaces de limitar
la infeccion por MAP de manera mas eficiente sufrirdan menos estrés y no tendran su
produccién ni salud comprometida. Por otro lado, se mapearan y estudiaran regiones
reguladoras (cis-eQTLs) de la expresidn de genes con papel funcional en la resiliencia
a la PTB. Para validar la contribucién funcional de los genes candidatos asociados a
resiliencia que se identifiquen en el proyecto se empleara la tecnologia CRISPR/Cas9.
El conocimiento generado por este proyecto servira para mejorar las herramientas
disponibles para detectar animales resilientes y sentara las bases para desarrollar una
herramienta bioinformatica que permita predecir, categorizar y seleccionar como
reproductores a machos y hembras resilientes a la PTB y bTB Unicamente a partir de
su genotipo
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